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GCTAGCGTGTATAATCCGI TTGGTG

NERRRR NN RRRRRRRRRRR Y
TGOGGGGT TCTCATCATCATCATCATCATGGTATGGCTAGCGTGTATAATCCGTTTGGTG

ATTATGTTTGGGAATTTCGTAGT CCGCGTAGCAAAT TTGGT CCGEGTGCACTGAATGAAC

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
ATTATGTTTGGGAATTTCGTAGT CCGCGTAGCAAAT TTGGT CCGGGTGCACTGAATGAAC

61 --------- o o o o o +

TGAAAGT TGATCTGGAACGT CTGCGT GT TGAAAAACCGT TTCTGAT TACCACCAAAGGTT

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGAAAGT TGATCTGGAACGT CTGCGT GT TGAAAAACCGT TTCTGATTACCACCAAAGGTT

121 --------- o o o o o +

GGGTTAAACGTGGTATTGI TGATCGT CTGCGT GAAATTCTGEGTAAAGATGT TCCGTATT

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GGGT TAAACGT GGTATTGT TGATCGT CTGOGT GAAAT TCTGGGTAAAGATGT TCCGTATT

181 --------- o o o o o +

GGGATGGT GT TGAACCGGAACCGAGCGCAGAAAGCGT TGAAGAAGCAGCAAAAGCACT GG

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GGGAT GGT GT TGAACCGGAACCGAGCGCAGAAAGCGT TGAAGAAGCAGCAAAAGCACT GG
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CAGAAAGCGGTGCAGATAGCGT TATTGCAAT TGGT GGT GGTAGCGCACT GGATACCGCAA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CAGAAAGCGGT GCAGATAGCGT TATTGCAAT TGGT GGTGGTAGCGCACT GGATACCGCAA

AAATTGCAAATCTGCTGECAACCTATGGT GGTCGTGT TCGTGATTATGT TGCACCGCCT T

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AAATTGCAAAT CTGCTGGCAACCTATGGTGGTCGTGT TCGT GATTATGT TGCACCGCCTT

ATGGTGAAGGTAAACCGGT TCCGEGT CCAGT TAAACCGAT GGT TGCAGT TCCGACCACCG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
ATGGTGAAGGT AAACCGGT TCCGGGT CCGGT TAAACCGAT GGT TGCAGT TCCGACCACCG

CAGGCACCGGTAGCGAAGT TACCAGCGT TGCAGT TGT TACCCTGAAAGATGI TGGTGI TA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CAGGCACCGGTAGCGAAGT TACCAGCGT TGCAGT TGT TACCCTGAAAGATGT TGGTGT TA

AAGTTGGTATCAGCAGCGATTTTCT GCGT CCGAGCCT GECACT GCTGGACCCGGAACT A

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AAGTTGGTATCAGCAGCGAT TTTCTGCGT CCGAGCCT GGCACT GCTGGACCCGGAACT GA

CCATGACCGT TCCGCCTAAAGT TACCGCAGATACCGGTATGGATGCACTGACCCATGCAG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CCATGACCGT TCOGCCTAAAGT TACCGCAGAT ACCGGTATGGAT GCACT GACCCATGCAG

TTGAAAGCTATATCGCAAAACCGT AT TGGEGCACGT GAACGT CCGGAAGAT CCGGCAAAAC

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TTGAAAGCTATATCGCAAAACCGT AT TGGGECACGT GAACGT CCGGAAGATCCGGCAAAAC
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GICCGGTTTATGI TGGTAGCT TTACCGT TACCGAT GCACT GECCGAACGT GCAATTGAAC

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GTCCGGT TTATGT TGGTAGCT TTACCGT TACCGATGCACT GGCCGAACGT GCAATTGAAC

TGATTGGTAAATATCTGCGT CGTGCAGT TTATCAGGGT CGTACCGAT CTGGAAGCACGTA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGATTGGTAAATATCTGOGT CGT GCAGT TTATCAGGGT CGTACCGATCTGGAAGCACGTA

GCGGTATGCTGATTGCAAGCTAT CTGGCAGGT CTGECAT TTGGTAATGCCGGTGITGGTC

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GCGGTATGCTGATTGCAAGCTATCTGGCAGGT CTGGCATTTGGTAATGCCGGTGT TGGTC

TGGCACATGCAGCAAGCTAT CCCCTGEGTGGTCGT TATAAAGT TACACATGGT GAAGCAG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGGCACAT GCAGCAAGCTAT CCGCT GGGTGGTCGT TATAAAGT TACACAT GGT GAAGCAG

TTGGTATTCTGCTGCCTGCAGT TCTGGAAT TTAATGCACCGGECAAAT TATGAAAAAGCCA

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TTGGTATTCTGCTGCCTGCAGI TCTGGAAT TTAAT GCACCGGECAAATTATGAAAAAGCCA

AACGT GT TGECGAACT GCCTGACCGGT GAAAAAT GTCCGGAACGT GATCCTGCAAAATGT G

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AACGTGT TGGCGAACT GCTGACCGGT GAAAAAT GTCCGGAACGT GATCCTGCAAAATGTG

CAGAAT GGGECAGCAAAT GCAAT TCGT GAACTGCAGCGTGATATCAAAT TTACACCGEEGTC

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CAGAATGGGCAGCAAAT GCAAT TCGTGAACT GCAGCGT GATATCAAAT TTACACCGGGTC
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1261

TGGAAGCAGT GGGT GT TAAAGAAGAGGAT CTGATGGAAAT GGCAAAAGAAACCCTGAATC

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGGAAGCAGT GGGT GT TAAAGAAGAGGAT CTGAT GGAAAT GGCAAAAGAAACCCTGAATC

AGAAACGT CTGCTGGECCACCAAT CCCCGT CCGGT TACCGAAGAAGATGT TTATTGEGT TT

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AGAAACGT CT GCTGGCCACCAAT CCGCGTCOGGT TACCGAAGAAGATGT TTATTGGGTTT

ATAAACGT AGCATGCGCAACTATTAACCATGG

NRRRR RN RN RR RN RN
ATAAACGT AGCATGCGCAACTATTAACCATGGAAT TCGAAGCT TGATCOGGCT GCTAACA



